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Anotét cilvéka genomiskas DNS sekvences fragmentu, kas satur génu.

Izmantojot programmu FGENESH paredzét varbitéjo géna struktlru un ta kodéto aminoskabju
sekvenci.

Veikt BLASTN homologijas mekléSanu izmantojot genomiskas DNS sekvenci.

Veikt BLASTX homologijas mekléSanu izmantojot genomiskas DNS sekvenci.

Veikt BLASTP homologijas meklésanu izmantojot paredzéto aminoskabju sekvenci.

Identificet genomiskas DNS sekvences kodéto génu, salidzinat eksperimentali noteikto géna
struktiru ar FGENESH paredzéto.
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lesniedzamie materiali:

FGENESH génu paredzésanas programmas rezultats, BLASTN, BLASTX un BLASTP homologijas
mekléSanas rezultati, génu struktiras salidzinajums.



